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Yumsaq Bugda (7. aestivum L.) Genotiplorindd Qliadin Allel Komponentlor
Bloklarimin Identifikasiyasi

S.B. Sadiqova*, H.B. Sadiqov, 9.Y. Korimov, G.9. Mommadova, Z.i. Okbarov

AMEA Genetik Ehtiyatlar Institutu, Azadliq pros., 155, Baki AZ 1106, Azarbaycan;
*E-mail: sevil _sadigova@mail ru

Tadgqiqat isindo 33 yumsaq bugda névmiixtslifliyinin qliadin ehtiyat ziilallar1 ssasinda elektroforetik
analizi aparilmisdir. Todqiqatda maqsad yumsaq bugda novmiixtslifliklorinin qliadinkodlasdiran lo-
kuslarin allel komponentlor bloklarim miisyyan etmak olmusdur. Yumsaq bugda névmiixtalifliklori-
nin 7 qliadinkodlasdiran lokus iizra 58 allel komponentlor bloklari, onlardan 50-si malum, 8-i is9 yeni
olmaqla miioyyon edilmisdir. Bels ki, yerli yuamsaq bugda niimunslarinds diinya kolleksiyasinda rast
golinmayan qliadinkodlasdiran lokuslarin yeni allel komponentlor bloklar1 (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli
1B25, Gli 1B26, Gli 1B27 va Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16) identifikasiya edilmisdir. GlilA4 vo
Gli1A10 allel komponentlor bloklarinin rast golma tezliyi yiiksok olmus vo Glil A4 allel blokunun yerli

yumsaq bugda sortlarinda donin keyfiyyatinin genetik markeri oldugu tasbit edilmisdir.

Acgar sozlar: T. aestivum L., gliadin, elektroforeqrama, allel, allel komponentlar bloklari, marker.

GIRIS

Diinyada yasayan insanlarin orzaq qithgindan
oziyyat ¢okmasi vo bunun iigiin gabaglayict todbir-
lorin goriilmasi giiniin on vacib problemlorindondir.
Bu problemin holli kond tosarriifatt bitkilorinin
mohsuldarhigmin artirilmasi ilo aradan galdirila bi-
lor. Miiasir dovriimiizds orzaq tohliikesizliyi har bir
6lkonin iqtisadi vo siyasi movqeyinin asasini togkil
edir (Bhakti et al., 2009; Cerny et al., 1991; Khan et
al., 2010).

Hazirda yiiksok don keyfiyyatino malik moh-
suldar va plastik sortlarin yaradilmasi osas prioritet
mosoalalordondir. Bu moagsadlos ilk ndvbado miixtalif
mongali yumsaq bugda novmiixtalifliklorinin harto-
rofli tadqiqi aparilmali, biomorfoloji, biokimyavi vo
molekulyar markerlor asasinda genetik miixtalifliyi
Gyronilmoli, niimunslorarasi genetik mosafolor ay-
dinlagdirilmali, genotiplorin identifikasiyas1 hoyata
kegirilmali vo genetik pasportlar1 tortib edilmolidir.
Eyni zamanda, olamotlorin idars olunmas: sistemi
haqqinda melumat toplanilmahdir (bebsxun u np.,
2012; Christiansen et al., 2002; Damania et al.,
1986) Marker kimi xiisusi spesifikliys malik, yaxsi
forqlondirila bilon, nov, novmixtalifliklori vo yeni
alimmis sortlarin genetik identifikasiyasma imkan
veran ziilallardan istifado olunur. Ona goro ovval-
codon homin ziilalin bioloji spesifikliyi, molekulyar
qurulusu, elektroforeqrami va bagqa biokimyavi tor-
kibi 6yrenilir. Bugda doninin endosperminin asasini
taskil edon ehtiyat ziilallar1 gliadin ve gliiteninin sin-
tezini kodlayan genlorin vo onlarm polimorfizminin
Oyronilmasi 6nomli elmi mosslalorindon biridir (Ka-
pumov, 2009; Karimov et al., 2009; Qury et al.,
2007; Marinciu et al., 2008; Tayyar et al., 2008).

Mioyyan edilmisdir ki, sort vo niimunslorin don-
lorinin gliadin va qliitenin ziilallarmin elektroforetik
spektrlori genetik determins olunmus slamoat kimi,
torpag-iqlim, ekoloji faktorlardan, homg¢inin donin
saxlanma vo qorunma goraitindon asili olaraq doyis-
mir. Bu da homin ziilallardan unversal genetik mar-
ker kimi istifadaye imkan verir. Bels ki, ehtiyat zii-
lallarin sintezini kodlagdiran struktur genlords intron
sahalorin olmamas1 va splaysing prosesinin bas ver-
momssi, qliadinlorin gen ekspressiyasinin ilk mohsu-
lu oldugundan vo onlarm elektroforetik komponent-
lorinin bloklarmin polimorfizmine géra bugdalarin
filogenezi vo tokamiiliiniin dyronilmosi ¢ox Gnomli-
dir. Qliadin elektroforetik komponentlorinin iligikli
grup soklinds nesilden-nasils kecan allel komponent-
lor bloklarindan seleksiya materiallariin va sortlarin
identifikasiyasinda, pasportlagdirilmasinda istifado
edilir (JIparoeuy, 2008; Co3zunoB, 1985; Anderson et
al., 1989; Ciaffi et al., 1999; Metakovsky, 1991;
Sadigov, 2015).

Qliadinin genetik formulu sortun va ya xottin
mongoyi haqqinda informasiya dasiyir. Belo ki, hib-
ridlosma zamani praktiki olaraq yeni bloklar yaran-
mir, valideyn formalara moxsus allel bloklar1 sitez-
loyan allel genlarin sads rekombinasiyas1 bas veri-
mosi, alinan hibridlorin elektroforeqramlarina géro
carpazlasmada hansi valideyn formalarmin istirak
etdiyini doqiqlegdirmoys imkan verir (Cerny et al.,
1991). Miiayyon edilmisdir ki, 1A vo 1B xromosom
lokuslarin allel genlori ilo nazarst olunan gliadin
allel komponentlori xomirin fiziki xiisusiyyatlorino
vo bugda ununun ¢orokbisirmo keyfiyystino oho-
miyyoatli doracads tasir gostorir (Kozyo u ap., 2001;
Cerny et al., 1991).

95



Sadigova va b.

MATERIAL VO METODLAR

Tadqiqat iginds standart kimi Bezostaya-1, mar-
ker kimi Anza yumsaq bugda sortu vo 31 yumsaq
bugda genotipindo gliadin ehtiyat ziilallarinin elek-
troforetik analizi aparilmigdir. Qliadin ehtiyat ziilal-
larinin elektroforezi poliakrilamid gelinds (Acid-
PAGE) F.A.Poperelya vo omokdaslarinin (1989)
metodikas1 asasinda yerina yetirilmigdir. Dondon eh-
tiyat zilallarint ekstraksiyast 70%-1i etil spritida,
plastik borucuglarda mexaniki qarigdirici il hall olu-
nana qador garigdirilaraq sentrifugada 2500 dovr/
dag. stiratls firladilmig vo alinan ekstrakt saquli elek-
troforez aparatinda analiz olunmusdur (ITomepens,
1989).

NOTICOLOR VO ONLARIN MUZAKIROSI

Elektroforetik analiz zamani, gliadin ehtiyat zii-
lalinm komponentlor bloklarmin allel variantlar: bir-
birindon elektroforetik spektrlorin sayma, kompo-
nentlorin  geldo horokot (miqrasiyasi) siirating,
spektrlorin intensivliyinoe goro forglonmisdilor.

Analiz olunan niimunolorin genetik identi-
fikasiyas1 Gli 1A, Gli 1B, Gli 1D, Gli 6A, Gli 6B,
Gli 6D vo Gli 2-1A lokuslarina miivafiq olaraq,
qliadin allel komponentlor bloklarinin vo gliadin-
kodlagdiran lokuslarin genetik formulunun tortibi
standart kimi gotluriilmiis Bezostaya-1 sortunun
qliadin allel komponentlar bloklarmin kataloqu asa-
sinda hoyata kegirilmisdir.

A-PAGE {sulu ilo aparilan analiz naticasindo
v.pyrotrix (169), v.nigroaristatum (310), v.meridio-
nale (111), v.ferrugineum (298), v.griseum (27),
v.glaucolutescens (77), v.introitum (56), v.albidum
(199), v.graecum (1), v.barbarossa (143), v.delfi
(311), v.lutescens (187), v.leucospermum (317) yum-
saq bugda niimunslarinin donlorinds ehtiyat ziilalla-
rinin sintezind nozarat edon 1A xromosomunun glia-
dinkodlasdiran lokuslarin allel komponentlor bloklar1
Gli 1A10, v.erythrospermum (86), Bezostayal, An-
za, v.velutinum (109), v.hostianum (125), v.fulfosi-
nerum 313, v.ps.meridionale (74), v.murinum (319),
v.alborubrum (173), v.renovatum (28), v.ps.barba-
rossa (113), v.erythroleucon (219), v.rubromurinum
(54), v.graecum (275) Gli 1A4 allel komponentlor
bloklar1 miioyyon edilmisdir (Sakil 1).

Odobiyyat molumatlarina géro bu blok (Gli
1A4) ¢orok keyfiyyatinin markeridir, lakin saxtaya
hassashigi ilo forqlonir (Mapuenko, 2011).

Okingi-84 sortu Gli 1A3, v.ps.hostianum (70),
v.fuliginosum (96) niimunalori Gli 1AS, v.turcicum
(127) niimunoesi iso Gli 1 A9, v.cyanotrix (53), v.mil-
turum (282) genotiplorinde Gli 1A16 gliadin allel
komponentlor bloklar1 miioyyon edilmisdir. 1B xro-
mosomuna gora gliadinkodlagdiran lokuslarin Gli
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1B6 vo Gli 1B4 allel komponentlor bloklar1 ilo ya-
nas1 v.cyanotrix (53), v.hostianum (125), v.fulfosi-
nerum (313), v.albidum (199), v.ps.hostianum (70)
genotiplarinds iso yeni allel komponentlor bloklari-
na da tosadif edilmisdir. V.erythrospermum (86),
v.ferrugineum (298), v.turcicum (127), v.ps.meri-
dionale (74), v.alborubum (173), v.graecum (1),
v.ps.barbarossa (113), v.fuliginosium (96), v.leu-
cospermum (317) genotiplorinds Gli 1B6 allel kom-
ponentlor bloklart miioyyon edilmigdir. Yumsaq
bugda niimunslori arasinda yalniz 9kingi-84 sor-
tunda Gli 1A3 allel komponentlor bloku dasidig:
askar edilmisdir. Bununla yanasi, v.introitum (56)
va v.graecum (275) nimunslori Gli 1B3 allel kom-
ponentlor bloku dasiyir. Odabiyyat melumatlarina
goro Gli 1B3 allel komponentlor blokuna malik ge-
notiplorin donlorinds ziilallarin bir gadar ¢ox top-
landig1 vo pas xastoliyine qarsi da davamli oldugu
geyd edilir. Aparilan todqgigatlardan da melum ol-
musdur ki, Gli 1B3 allel komponentlor blokuna ma-
lik niimunaler mohsuldar vo daha ¢ox zilal topla-
maq qabiliyyatine malikdirler (Sakil 2).
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Sokil 1. Yumsaq bugda genotiplorindo
qliadinkodlagdiran lokuslarin elektroforeqramlart
va onlarn allel komponentlor bloklari.

1D xromosomunun qliadinkodlagdiran lokusla-
rinin Gli 1D2, Gli 1D1 gliadin allel komponentlor
bloklar1 toyin edilmisdir ki, bu da Gli 1D8, Gli 1D7
va Gli 1D6 bloklarina nisbston daha ¢ox rast goli-
nir. Todqiq olunan yumsaq bugda ndvmiixtalitliklo-
rindon v.cyanotrix (53), v.pyrotrix (169), v.albidum
(199), v.milturum (282), v.fulfosinerum (313), v.lu-
tescens (187), v.erythroleucon (219), v.rubromuri-
num (54) Gli 6A8, v.velutinum (109), v.graecum
(1), v.ps.hostianum (70), v.delfi (311), v.leucosper-
mum (317) Gli 6A11 allel komponentlor bloklari,
v.nigroaristatum (310) Gli 6A14, v.turcicum (127)



Gli 6A1 vo v.graecum (275) genotiplorindo Gli
6A16 yeni allel komponentlor bloklart identifika-
siya edilmisdir. V.erythrospermum (86) genotipindo
isa Gli 6A13 allel komponentlor bloklar1 miloyyan-
losdirilmisdir. V.introitum (56) ndévmixtaslifliyinds
Gli 6A3 allel komponentlar bloklar1 tayin edilmis-
dir ki, bu bloku dasiyan sortlar saxtaya davamlilig
ilo sociyyolonir (Co3unos, 1985). 6B xromosomu-
nun gliadinkodlagdiran lokuslarinin Gli 6B6 qliadin
komponentlar bloklart v.erithrospermum (86), v.ve-

Yumsaq Bugda (T. aestivum L.) Genotiplorindo

lutinum (109), v.ps.meridionale (74), v.renovatum
(28), v.qlaucolutescens (77), v.introitum (56) geno-
tiplorinds, Gli 6B9 gliadin allel komponentlor blok-
lart v.nigroaristatum (310), v.alborubrum (173),
v.graecum (1), v.lutescens (187), v.erythroleucon
(219) va v.leucospermum (317) genotiplarinda, Gli
6B6, Gli 6B10, Gli 6B2, Gli 6B3, Gli 6B4, Gli
6B35, Gli 6B8 vo Gli 6B11 gliadin allel komponent-
lor bloklar1 diger niimunslordo agkarlanmigdir (So-
kil 3 va Cadval 1).
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Sakil 2. Yumsaq bugda genotiplorinds gliadinkodlagdiran lokuslarin elektroforeqramlart
vo onlarin allel komponentlor bloklar1
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Sakil 3. Yumsaq bugda genotiplorinds gliadinkodlagdiran lokuslarin
Elektroforeqramlar1 vo onlarin allel komponentlor bloklar1
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Cadval 1. Yumsaq bugda niimunalarinin gqliadinkodlasdiran lokuslarmin genetik formullari

s/s Niimunalarin adi Gli 1A Gli 1B Gli 1D Gli 6A Gli 6B GliéD  Gli2-1A
1 v.cyanotrix 53 16 23 yeni 1 8 3 1 -
2 v.erythrospermum86 4 6 8 13 6 4 -
3 v.pyrotrix 169 10 11 1 8 3 9
4 Bezostaya -1 (St) 4 1 1 1 1 1 1
5 Anza (marker) 4 1 1 1 2 2 3
6 Okingi-84 3 3 1 1 1 1 3
7 v.velutinum 109 4 4 7 11 6 8
8 v.nigroarestatum310 10 4 7 14 yeni 9 9 -
9 v.meridionale 111 10 12 6 1 4 1 -
10 v.hostianum 125 4 24 yeni 7 9 4 9 -
11 v.fulfosinerum 313 4 25 yeni 1 1 4 10 -
12 v.ferrugineum 298 10 6 7 9 2 9 -
13 v.turcicum 127 9 6 2 15 yeni 10 6 -
14 v.ps.meridionale 74 4 6 1 1 6 9 -
15 v.murinum 319 4 4 2 9 5 10 -
16 v.griseum 27 10 8 1 2 6 1 -
17 v.alborubrum 173 4 6 2 2 9 2 -
18 v.renovatum 28 4 16 2 9 6 1 -
19 v.qlaucolutescens 77 10 12 8 2 6 9 -
20 v.introitum 56 10 3 2 3 6 8 -
21 v.albidum 199 10 26 yeni 1 8 2 2 -
22 v.graecum 1 10 6 1 11 9 9 -
23 v.barbarossa 143 10 9 8 2 2 7 -
24 v.ps.hostianum 70 5 27 yeni 2 11 8 6 -
25 v.milturum 282 16 18 2 8 10 9 -
26 v.ps.barbarossa 113 4 6 2 2 10 9 -
27 v.delfi 311 10 18 2 11 2 9 -
28 v.fuliginosum 96 5 6 2 8 10 7 -
29 v.lutescens 187 10 18 4 8 9 9 -
30 v.erythroleucon 219 4 16 2 8 9 9 -
31 v.rubromurinum54 4 5 2 8 11 9 -
32 v.leucospermum317 10 6 2 11 9 9 -
33 v.graecum 275 4 3 1 16 yeni 3 6 -
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Sokil 4. Yumsaq bugda genotiplorinds gliadinkodlagdiran lokuslarin
elektroforeqramlar1 vo onlarm allel komponentlor bloklar1
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Sokil 5. Yumsaq bugda genotiplorinds gliadinkodlagdiran lokuslarm
elektroforeqramlar1 vo onlarin allel komponentlor bloklar1

Yumsaq bugda genotiplorindo 1A xromoso-
munun qliadinkodlasdiran lokuslarmin Gli 1A10,
Gli 1A4 vo Gli 1D1 qliadin allel komponentlor
bloklar1 Gli 1A16 va Gli 1A3 bloklarma nisbaton
daha ¢ox rast galinir. Odur ki, Gli 1A4 va Gli 1A10
bloklarinin Azarbaycanin yerli yumsaq bugda geno-
tiplorindo daha ¢ox rast golindiyindon vo homin
sortlarin donlorinin keyfiyyot gostoricilorinin yiik-
sok olmasi onlarin donin keyfiyotinin molekulyar
ziilal markeri oldugununu demays osas verir vo go-
locokde aparilacaq seleksiya islori {igiin baglangic
material ola bilor (Sakil 4).

V.cyanotrix (53), Bezostaya-1 (St), Okingi-84,
v.meridionale (111), v.griseum (27), v.renovatum
(28) ntimunalarinde  Gli 6D1, Anza, v.alborubrum
(173), v.albidum (199) niimunslarinda Gli 6D2 allel
komponentlor bloklar1 miioyyonlogdirilmisdir. Gli
6D4 allel komponentlor bloklar1 yalmz v.erythros-
permum (86) nimunasinda rast golinmisdir. Yum-
saq bugda niimunaloarinin Gli 6D gliadinkodlasdiran
lokusunda Gli 6D9 allel komponentlor bloklart zs-
tiinliik taskil etmisdir. Bununla belo v.barbarossa
(143), v.fuliginosum (96) Gli 6D7, v.velutinum
(109) va v.introitum (56) niimunslorinde Gli 6D8
allel komponentler bloklari, v.fulfosinerum (331),
v.murinum (319) niimunolorinds iso Gli 6D10 allel
komponentlar bloklar1 miioyyan edilmisdir.

1D xromosomuna goro qliadinkodlasdiran lo-
kuslarinda qismon miixtoliflik miisahido edilmis vo
oksor niimunslorin lokusu Gli 1D1-don ibarot ol-
dugu askar edilmisdir. Todqiq edilon genotiplorin
qliadinkodlagdiran Gli 6D lokusuna goéra polimor-
fizm miisahido olunmusdur (Sokil 5 va Cadval 1).

Gli 1A xromosomunun qliadinkodlasdiran lo-
kusu ilo yanasi lokallasan vo homin elektroforetik
komponentlorinin sintezini kodlayan ikinci lokus
Gli 2-1A da moévcuddur. Okingi-84 vo Anza sortla-
rinda Gli 2-1A3, Bezostaya-1 sortunda iso Gli 2-
1A1 allel komponentlor bloklar1 todqiq edilmisdir.
Aparilan todqiqatda molum olmusdur ki, 1A xro-
mosomunun Gli 1A lokusu allel geni ils sintezlonan
Gli 1A4 allel komponentlor blokuna malik olan nii-
munolorin sedimentasiya gostoricisi yiiksok olmus-
dur. Danin bu texnoloji goéstaricisi do ¢orak bismo
keyfiyyotino birbaga tosir gostorir (Sokil 6 wva
Cadval 1).

1B xromosomunun qliadinkodlagdiran lokusu-
nun Gld 1B23, Gld 1B24, Gld 1B24, Gld 1B25, Gld
1B26 vo Gld 1B27 yeni allel komponentlor bloklar1
v.cyanotrix (53), v.hostianum (125), v.fulfosinerum
313, v.albidum (199) va v.ps. hostianum (70) genotip-
lorindo identifikasiya edilmisdir (Sokil 7).
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Sakil 6. Yumsaq bugda genotiplarinds qliadinkodlagdiran lokuslarm
elektroforeqramlar1 vo onlarin allel komponentlor bloklar1
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Sakil 7. Yumsaq bugda niimunolsrindos gliadinkodlasdiran lokuslarin
elektroforeqramlari vo onlarin yeni allel komponentlor bloklari
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Sakil 7 (davami). Yumsaq bugda niimunalerinds qliadinkodlagdiran lokuslarin
elektroforeqramlari vo onlarin yeni allel komponentlor bloklari.

Gld 1B23 qliadin allel komponentlor bloku da-
styan v.cyanotrix (53) genotipinin stisovarililiyi
48,3%, 1000 donin kiitlesi 52,0 q, kleykovinanin
miqdar1 35,3%, KDO 79,5, sedimentasiya gosto-
ricisi 55,0 ml, ztlalin migdar1 14,53% olmusdur.
Gld 1B24 allelini dagiyan v.hostianum (125) niimu-
nasinin stigovariliyi 35,3%, 1000 denin kiitlesi 34,0
g, kleykovinanin miqdar1 28,0 %, KDO 88,5, sedi-
mentasiya 40,6 ml, ziilalin migdar1 13,79% olmus-
dur. Gld 1B lokusunun digar gliadin allel kompo-
nentlor bloklar1 dastyan genotiplorin fiziki va key-
fiyyat gostaricilori do nisboton yiiksok, Gld 6 A lo-
kusunun iso Gld 6A 16 allel komponentlor blokunu
dastyan v.graecum (275) genotipinin siiso-varililiyi
56,0%, 1000 denin kiitlasi 56,0 g, kleykovinanin
miqdari 33,1%, KDO 90,0, sedimentasiya gostoricsi
38,0 ml, ziilalin miqdar1 14,82% olmusdur. GId 6A
15 qliadin allel komponentlor blokunu dasiyan
v.turcicum (127) genotipinds 1000 donin kiitlasi
(41,6 q), sedimentasiya gostoricisi (50,0 ml) yiiksok
vo digor gostoricilori iso nisbaton agagi olmusdur.
Yeni identifikasiya edilmis Gld 1B23 allel kompo-
nentlor blokuna malik genotipin diger bloklar1 dasi-
yan genotiplorlo miiqayisads tadqiq olunmus texno-
loji gostaricilorinin yiiksok olmasi ilo forqlonmigdir.
V.cyanotrix (53) genotipinin texnoloji gostoricilori-
nin yiiksak olmasi onu gostarir ki, Gld 1B23 allel
komponentlor blokunun donin keyfiyyat gostarici-
lori ilo alagasi oldugunu demoyo asas verir.
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Unentudgukanusa I'nuagun AnienbHbix biaokoB KoMmnoneHTOB
Y I'enotunos Msrkoii Ilmennust (7. aestivum L.)

C.B. Caaspirosa, I'.b. Cagbiros, A.51. Kapumos, I''A. MammenoBa, 3.. Aknepos
Hucmumym cenemuueckux pecypcos HAH Azepbatiodcana

B nanHOM wmccnenoBaHuM ObUI MPOBENEH AIEKTPOPOpPETHYECKU aHanu3 33-X pa3sHOBUAHOCTEH MSTKOH
MIICHUIIBI Ha OCHOBE 3aMacHbIX OCIKOB INIHaauHOB. Llenbio ucciaenoBaHus SBISIOCH BBISBICHUE aISbHBIX
OJIOKOB KOMITOHEHTOB TIHaJUHKOAUPYIOMIMX JIOKYCOB Y PasHOBHUIHOCTEH Msrkod miueHuusl. [lo 7-mu
[VIMAMHKOJUPYIOLIMM JIOKycaM ObLIO BBISIBICHO 58 ajleNbHBIX KOMIOHEHTOB, U3 HUX 50 M3BECTHBIX U 8
HOBBIX. TakuM 00pa3oM, Cpei MECTHBIX 00Pa3IIOB MSIIKOM MIICHHUIIBI ObUIH WICHTU(DHIIMPOBAHBI HE BCTPE-
YaroIIUecs B MUPOBOH KOJUICKIIMK HOBBIC OJOKH auienbHbeIX KomoneHToB (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli 1B25,
Gli 1B26, Gli 1B27 u Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16). s amnensHbix komnoHeHToB GlilA4 u GlilA10
ObUIa YCTAHOBIICHA BBICOKAs 4YacTOTa BCTpeYaeMOCTH, M ajutenbHbld 010k GlilA4 Obln ompeneneH Kak
FEHETHUYECKHI MapKep KaueCcTBa 3epHa Y MECTHBIX COPTOB MSTKOW MIICHHIIBI.

Knroueswie cnosa: T.aestivum L., enuadun, anexmpoghopecpamma, anienv, auieivhvle OJ10KU KOMIOHEHNO8
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Identification Of Alleles Of Gliadin Component Blocks
In Bread Wheat (7. aestivum L.) Genotypes

S.B. Sadigova, H.B. Sadigov, A.Y. Karimov, G.A. Mammadova, Z.I. Akperov
Institute of Genetic Resources, Azerbaijan NAS

Electrophoretic analysis of gliadin storage proteins in 33 bread wheat botanical varieties was carried out. The
aim of the study was to determine the alleles of gliadin-coding loci in different botanical varieties of bread
wheat. Fifty-eight allelic variants of component blocks were determined for 7 gliadin-coding loci in the
studied botanical varieties of bread wheat, of which 50 were known and 8 were new. Thus, the new allelic
variants of gliadin component blocks, not found in the world wheat collection (Gli 1B23, Gli 1B24, Gli
1B25, Gli 1B26, Gli 1B27 and Gli 6A14, Gli 6A15, Gli 6A16) were identified among the local bread wheat
accessions. It was revealed that the alleles of component blocks Glil A4 and Glil1A10 had a high frequency
of occurrence in local materials. It was also confirmed that the allele block Glil A4 may be used as a genetic
marker for grain quality in local bread wheat cultivars.

Keywords: T.aestivum L., gliadin, electrophoregram, allele, allele component blocks
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